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0 MỞ ĐẦU 

Tôm sú là loài thủy sản mang lại giá trị kinh tế lớn, hiện nay đang đƣợc 

nhiều nƣớc chú trọng phát triển nhƣ: Thái Lan, Việt Nam, Hàn Quốc, Đài 

Loan, Malaysia, Indonesia, Ấn Độ… Nghề nuôi tôm sú có ƣu thế lớn, vì đây 

là nguồn tài nguyên bản địa có thể nuôi và khai thác lâu dài, mang lại lợi 

nhuận cao, xóa đói giảm nghèo và phát triển kinh tế xã hội của mỗi nƣớc. Tuy 

nhiên, việc sử dụng nguồn giống còn thụ động, tự nhiên, khiến chất lƣợng 

tôm sú sản xuất không đảm bảo, có dấu hiệu suy giảm sinh trƣởng, mang 

mầm bệnh và tiềm ẩn nhiều rủi ro cho ngƣời nuôi tôm. 

Thông tin về cấu trúc phân tử hệ gen của tôm sú đang là vấn đề quan 

trọng và đƣợc quan tâm lớn đối với công tác chọn giống tôm. Nghiên cứu hệ 

gen sẽ cung cấp thông tin chính xác cho việc xác định tính trạng quan trọng 

nhƣ: tính tăng trƣởng, tính kháng bệnh, tính chống chịu… để từ đó có thể 

sàng lọc ra con giống sạch bệnh, năng suất cao, thân thiện với môi trƣờng. 

Hiện nay, những hiểu biết cơ bản về sinh học tôm, đặc biệt quan tâm đến 

sự điều khiển sinh trƣởng, sinh sản và hệ thống miễn dịch còn rất hạn chế do 

thiếu thông tin về hệ gen của chúng. Một trong các hƣớng đi quan trọng của 

nghiên cứu hệ gen tôm sú là xác định các biến dị ảnh hƣởng tới chức 

năngsinh lý của tôm. 

Với mục đích trên, chúng tôi tiến hànhnghiên cứu “Sàng lọc các chỉ thị 

phân tử SNP liên quan tới tính trạng tăng trƣởng ở tôm sú (Penaeus 

monodon)”, mục tiêu sàng lọc các chỉ thị phân tử SNP và tìm vị trí SNP trên 

những gen liên quan tới tính trạng tăng trƣởng, nhằm cung cấp thông tin tìm 

đƣợc phục vụ cho công tác nghiên cứu các gen chức năng, công tác chọn tạo 

giống và bảo tồn giống tôm bản địa. 


